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      Los análisis filogeográficos permiten inferir como los procesos históricos han 
influenciado la disposición espacial de los linajes genéticos. En Argentina, la mayoría de los 
estudios filogeográficos han sido realizados en especies nativas de Patagonia, y son 
escasos los pertenecientes a taxones del Dominio Chaqueño. En este trabajo se analizan 
los patrones espaciales de diversidad genética en especies de los géneros Nierembergia y 
Capsicum (Solanaceas) que habitan estos ambientes. Nierembergia muestra dos linajes 
evolutivos: un grupo de especies de tierras bajas, herbáceas, con cariotipos asimétricos, 
cromosomas pequeños, y heterocromatina centromérica, y un grupo de especies de 
regiones montañosas, arbustivas, con cariotipos simétricos, cromosomas de mayor 
tamaño y sin heterocromatina centromérica. La datación molecular revelo que los clados 
se habrían separado durante el Mioceno tardío cuando una ingresión marina del Atlántico 
(Mar Paranaense) invadió el continente confinando a los ancestros de estas especies a 
refugiarse en tierras no inundables. Por otro lado, el análisis filogeográfico de Capsicum 
chacoense no presenta una estructuración geográfica marcada debido a que sus frutos 
son ingeridos por aves migratorias; sin embargo se destacan dos aéreas de gran 
variabilidad genética asociadas a las principales cadenas montañosas de la región. Durante 
las glaciaciones, el Dominio Chaqueño sufrió un proceso de aridización y la vegetación se 
habría refugiado en valles de montana. Estos patrones de distribución de 
la diversidad genética se observan en otras especies vegetales. 


